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Sequences in theEnv Alignment

COMMON NAME LOCUS ACC # FIRST AUTHOR REFERENCE

VERVET
AGMTYO SIVAGMTYO X07805 Fukasawa,M. Nature 333, 457–461 (1988)
AGM3 SIVAGM3 M30931 Baier,M. Virol. 176, 216–221 (1990)
AGM155 SIVAGM155 M29975 Johnson,P.R. JVI 64, 1086–92 (1990)
AG963 SIVAG963 L40990 Hirsch,V.M. JVI 69, 955–967 (1995)
VER1E SIVVER1E U04003 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
VER2E SIVVER2E U04004 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
VER266E SIVVER266E U10896 Jin,M.J. JVI 68 (12), 8454–8460 (1994)
2010E SIV2010E U10897 Jin,M.J. JVI 68, 8454 (1994)
VER385E SIVVER385E U10898 Jin,M.J. JVI 68 (12), 8454–8460 (1994)

GRIVET
AGM677 SIVAGM677 M66437 Fomsgaard,A. Virol. 182, 397–402 (1991)
GRI3E SIVGRI3E U03994 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
GRI2E SIVGRI2E U03995 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)

TANTALUS
AGMB05 SIVAGMTB05 M81070 Mueller,M. JVI 67, 1227–35 (1993)
AGMB30 SIVAGMTB30 M81071 Mueller,M. JVI 67, 1227–35 (1993)
AGMB53 SIVAGMTB53 M81072 Mueller,M. JVI 67, 1227–35 (1993)
AGMB14 SIVAGMTB14 M80208 Mueller,M. JVI 67, 1227–35 (1993)
TAN1E SIVTAN1E U03999 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
TAN17E SIVTAN17E U04000 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
TAN40E SIVTAN40E U04001 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
TAN49E SIVTAN49E U04002 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)

SABAEUS
SAB1C SIVSAB1C U04005 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
AGMSD29 SIVAGMSD29 M81073 Muller,M. JVI 67, 1227–35 (1993)
AGMSD30 SIVAGMSD30 M81074 Muller,M. JVI 67, 1227–35 (1993)
AGMSD37 SIVAGMSD37 M81075 Muller,M. JVI 67, 1227–35 (1993)
AGMSD45 SIVAGMSD45 M81076 Muller,M. JVI 67, 1227–35 (1993)
SAB2E SIVSAB2E U03996 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
SAB3E SIVSAB3E U03997 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
SAB4E SIVSAB4E U03998 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)

SYKES
SYK SIVSYK L06042 Hirsch,V.M. JVI 67, 1517–28 (1993)
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VERVET.CON ATGAa?ca?a?atTAg?aat?tT?g?aaTA?tagtaATAGG?ATAgGaatagtgtTaAgT???aa?caaC 57
AGMTYO ----GGT-T-C-A--AT--CC--A-G----A----G-----A-----G------------...--G...- 64
AGM3 -----G-TG-C----CTG...A-A-GG---C--T-------G------G-----C-T-A-ACA-GG---- 67
AGM155 ----CAA-GTTC----G---T--TAT-G--T---G------G----------G-A-----ACA--A--G- 70
AG963 -----A-CTCTT----GT--AG-TCTT---GCTA-C-----A---A-TTCCT-A------...G-AAG-- 67
GRIVET.CON ATGGGGAGATTGCTTATAAAAATACTAATAATAGCAATAGGGATAAGTATAGGAATAGGT......AACC 64
AGM677 ------------------------------------------------------------......---- 64
SABAEUS.CON ATGAAGCTTCTTACAGTACTGCTTTGGCTAAGTGGGTGTTGGAGCTTAGTGTGGTTA.........GTCC 61
SAB1C ---------------------------------------------------------.........---- 61
SYKES.CON ATGGCAGCTTTTAGAACTTACATAGTTTGTCTTTTTAGCTTAATAAGTTTAGGATTTATGGAAAAACAAC 70
SYK ---------------------------------------------------------------------- 70

VERVET.CON AaTGG?T?ACAGTgTT?TATGGa?TACCaGTATGGAAaAACAGCTCaGTaCA?GCtTTcTGcATGAC?CC 121
AGMTYO -----A-A-----C--T------A----------------------G--G--G--------------T-- 134
AGM3 -----G-C-----A--T------G----------------------------G--------------A-- 137
AGM155 -G---A-A--------C------G-------------------------C--A-----T--------A-- 140
AG963 -----G-C--------C-----GA----T--------G--------------A--C-----T-----T-- 137
GRIVET.CON TGTATGTGACAGTGTTTTATGGAATCCCAGTATGGAAAAATTCAACAGTTCAGGCATTTTGCATGACGCC 134
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 134
TANTALUS.CON GCAAGCATTTTGTATGACGCC 21
AGMB14 --------------------- 21
SABAEUS.CON AGTATGTTACAGTGTTTTATGGTATCCCAGTATGGAAAAATAGTTCAGTCCAAGCCTTTTGTAAGACCCC 131
SAB1C ---------------------------------------------------------------------- 131
SYKES.CON AATATGTAACAGTATTTTATGGGATACCACATTGGGAAGATGCATATGCACCTCTCTTTTGTACCACCTC 140
SYK ---------------------------------------------------------------------- 140

VERVET.CON ?AC?ACcAGg?TaTGGGC?ACtACTAAtTgcATACCAGATGATCATGAcTAtACA.........GA?GTa 177
AGMTYO C--C--A--CT-------T------------------------------------.........--A--- 195
AGM3 C--C-----AC-------A--------C-CG--------------------C---.........--G--- 198
AGM155 T--T--T---T-G-----A------------------------------------.........--A--- 201
AG963 T--T------C-------T--A--------------------------T------.........--G--G 198
GRIVET.CON CAATACCAATATGTGGGCAACCACCAACTGCATACCAGATGATCATGATAATACA.........GAGGTG 195
AGM677 -------------------------------------------------------.........------ 195
TANTALUS.CON CAATACCAATTTATGGGCCACAACAAATTGTATACCAGATGATCATAATTACACA.........GAAGTG 82
AGMB14 -------------------------------------------------------.........------ 82
SABAEUS.CON CAATACGAACCTATGGGCCTCTACTAATTGCATCCCCGATGATGAACCAGAAGGAACAATAGCAGAAGTA 201
SAB1C ---------------------------------------------------------------------- 201
SYKES.CON CCATAAAGGAGGATGGGCTACTAAGAATTGTGTGCCG...TCAGCAGATCAAATA.........GAAGTA 198
SYK -------------------------------------...---------------.........------ 198

VERVET.CON CCa?Ta...AA?ATcACt...GA?CCaTTTGAaGCaTGGGc?GA?AGaAA?CC?TTAgTaGCACAaGCAG 234
AGMTYO --TC--...--T------...--A--------G-------GT--T-----C--A---A------------ 259
AGM3 ---T--...--C------...--A-----------------T--C-----C--C---------------- 262
AGM155 ---C-G...--T--A--A...--G-----------------A--C-----T--C---------------- 265
AG963 ---T--...--C--T---...--G--C--------C-----A--T--G--T--A-----G-----G---- 262
GRIVET.CON CCTCTA...AACATTACA...GAAGCTTTCGAGGCTTGG...GAT...AATCCGCTGGTAAAACAAGCAG 253
AGM677 ------...---------...------------------...---...---------------------- 253
TANTALUS.CON CAATTA...AATGTCTCA...GAGAAATTTGAAGCGTGGAAAGACAGGAACCCTTTGGTGGCACAAGCAG 146
AGMB14 ------...---------...------------------------------------------------- 146
SABAEUS.CON CCCATACCTAATATCACA...GAAAAATTTGATGCTTGGAAAAATCGGAACCCTCTAGTAGGCCAAGCAG 268
SAB1C ------------------...------------------------------------------------- 268
SYKES.CON AGGGTC...AACATTACAGGAGAATACTTTCCAGCATGGAATAGCAGTCACATGATAAGGCAGCAAATAT 265
SYK ------...------------------------------------------------------------- 265

VERVET.CON gaAGTAA?ATtCA??TgcTgTTTGA?CA?AC?tTgAA?CCaTGtGTaAA?tTATCaCCtcTaTG?ATcAA 295
AGMTYO CC-----C--C--TT-A--C-----G--A--TA----A--T-----G--G--------A-----C----- 329
AGM3 -------T--A--CC----A-----G--G--TC----G-----------A---------T-G--C--T-- 332
AGM155 -------C-----CC----------A--G--A--A--G--C--------GC-------------T----- 335
AG963 -------T-----TT--T-------A--A--A-----A-----C-----A-----T--------T--A-- 332
GRIVET.CON AGAGTAATATACATCTACTCTTTGAACAAACGATGAGGCCTTGTGTTAAGCTCTCCCCCATATGTATTAA 323
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 323
TANTALUS.CON AAAGCAATATACATCTGCTTTTTGAAAGTACCTTGAAGCCTTGTGTCAAGTTAACACCAATGTGCATAAG 216
AGMB14 ---------------------------------------------------------------------- 216
SABAEUS.CON AGAGTAACATACACCTTTTGTTTGAAAGTACTTTAAAGCCATGTGTTAAGCTCTCACCAATGTGCATAAA 338
SAB1C ---------------------------------------------------------------------- 338
SYKES.CON TAGAGGACATGTCAGCTTTATTCTTGCAAGCCAATAGACCCTGTGTGAAGCTAGCACCCATGTGTATTAG 335
SYK ---------------------------------------------------------------------- 335
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VERVET.CON aATGaa?TGTGTAGAgTT?AActcc?ct?gaacaaccaCcaC?cCaact?c?aCtaCggCaacAacaacc 358
AGMTYO G-----T-----------A--T---A-AA--GA--GGG-G--AA--C--A-A--G---C-G-A-T-T--- 399
AGM3 ----TCC--------A--G------T--GAGC-T--------T--T-AAAGT--C-----CT-------- 402
AGM155 ------T-----------A--AGG-T-CGC---CT-T---C-AG----CT-T---------GG---C-AA 405
AG963 -----GC-----------G-----AAG-A---G--A-C-A--T------T-AG--T-AA------A-G-T 402
GRIVET.CON AATGTCCTGTGTAGAGCTGAATGGTACAGCCACGACAAAGGCCACCACTACTGCAACTACAACAATGACT 393
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 393
TANTALUS.CON AATGAATTGCACTAGGCTTCCCTCCCCTACTCCCTCCTCCTCTAGTACAACAAGGACAACAAGAAAT... 283
AGMB14 -------------------------------------------------------------------... 283
SABAEUS.CON AATGAACTGCTATCGCTTAGAAGGAGGAGCAGCAACAACAACATCACCATCAACATCAACAGCA...... 402
SAB1C ----------------------------------------------------------------...... 402
SYKES.CON GATGTTGTGTACATTGGACAACAGCCCTGCTACAAGTACCCCTACTACAAGTCCCCCTACTACA...... 399
SYK ----------------------------------------------------------------...... 399

VERVET.CON ?????????????????????ggtctaCCcTGtgTta?a???a?cAagaca??tgctaat?TAcAgtC?T 398
AGMTYO .....................--C-----------AGGC...CCG-C-T--GG--AA---C-------C- 445
AGM3 AATATCACAGCCTCAACAACCAC-T-G--G-----CCAG...-A-------AG-A--GTGT--G-A--A- 469
AGM155 ........................-------------G-...-AT--A---GACT-C--CC-------A- 448
AG963 ............CCAAAAACA---GAT-----CA---A-TCT-C---T-ATAA--T----T-----C-C- 460
GRIVET.CON ........................ACCCCCTGT..............................CAGAATT 409
AGM677 ........................---------..............................------- 409
TANTALUS.CON ...........................CCCTGCCCAGGCACAACAAAC...............GATGAGT 311
AGMB14 ...........................---------------------...............------- 311
SABAEUS.CON ........................CGCCCCGAGGTAGTGAGTGTGGGCTTT................... 429
SAB1C ........................---------------------------................... 429
SYKES.CON ........................CCTCCA........................................ 405
SYK ........................------........................................ 405

VERVET.CON GtAAtG??accaT?ATAGAAaaGGA?aTg?A?GAaGAg?CaGCtTC?AAtTGtACaTTtGC?ATGGC?GG 458
AGMTYO ------CA-G---T-------G---G---G-G--T---C-C--C--T-----------C--A-----T-- 515
AGM3 ------AA--A--C-----------AT-AA-T------C-T-----T--------------A-----A-- 539
AGM155 -C--C-AC-----C-----------G---A-T--C---G----G--A--C--C--C-----T-----T-- 518
AG963 ------CCT--C-T------G----AC--G-G-----AG-------A--------------T-----A-- 530
GRIVET.CON GCAGTACAGAGCAGATAGAAGGAGAAATGGCAGAGGAACCAGCATCCAACTGCACTTTTGCAATTGCAGG 479
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 479
TANTALUS.CON GCAATAGCCACTTGGTGACAAATAGCATGGAATTTGAAAACAGTTCTATGTGCACCTTTGCAATGGCAGG 381
AGMB14 ---------------------------------------------------------------------- 381
SABAEUS.CON ..AATGACTCAGTGATAGAACAAGAGATGGAAAAAGAACAGGCCATGAACTGTTCCTTTGCTATGGCAGG 497
SAB1C ..-------------------------------------------------------------------- 497
SYKES.CON ..AATGAAACG...TGGTGGGGAGACAACAGTACAGAGCCAAGATTCAATTGCTCTTTTAACTTGACAGG 470
SYK ..---------...-------------------------------------------------------- 470

VERVET.CON gTA??T?AGaGAtCAgAAgAA?AAt???TAtTCaGT?GT?TGGAATGATGCAGAaATCt?tTGtAAgaat 518
AGMTYO C--TG-A--------------A---TAT-----T--G--G-------------------A---C--A--- 585
AGM3 ---TG-A-----------A--G--G...--------G--G------------------ATG------... 603
AGM155 ---CA-T--G--C--A-----G---...--C-----A--A-------------------T-------CG- 585
AG963 ---CA-T--------------A---...--------A--A--------------G----A---------C 597
GRIVET.CON ATATCAAAGAGATGTAAAAAAGAAT...TATAGCATGACCTGGTATGATCAGGAGTTAGTCTGCAATAAT 546
AGM677 -------------------------...------------------------------------------ 546
TANTALUS.CON GTACATGAGGGATCAGAAAAAGACA...TATAACAGCACATGGTATGATGCAGAACTCATGTGTGAACCG 448
AGMB14 -------------------------...------------------------------------------ 448
SABAEUS.CON ATATAGAAGGGATGTAAAGAAAAAT...TACTCAACAGTATGGGATGATCAAGAGGTGGTTTGTGAAGAG 564
SAB1C -------------------------...------------------------------------------ 564
SYKES.CON GGGGTTCAAGGATAAAAAACAGCAA...TATAGAGCTTTCTTCTATAAGGATGACTTGATG......... 528
SYK -------------------------...---------------------------------......... 528

VERVET.CON A?gact??????AA?agtacta?cAaAGA?......TG?TAtATGATtCA?TGTAATGAtTCAGTTATAA 570
AGMTYO -A----......--T--C----G------G......--T--C--------T--------C---------- 643
AGM3 -A-GG-......--C-A-T---A--G---A......--T-----------T------------------- 661
AGM155 -GT--ATCGCAT--TG-G--A...-----G......--C--------C--C------------------- 646
AG963 -GCT--AGCTCT--CTC--GC-CA-----A......--C-----------C------------------- 661
GRIVET.CON AAAACAGGAAGTGAAAAGGGAAGTAAGGAT......TGTTACATGATACATTGTAATGATTCAGTGATAA 610
AGM677 ------------------------------......---------------------------------- 610
TANTALUS.CON GAGAGCAAAAAG...AACTCA...AGGGGG......TGTTACATGATCCATTGTAACGATTCAGTCATAA 506
AGMB14 ------------...------...------......---------------------------------- 506
SABAEUS.CON GGAAGGGAAAAATCAAACGCAACACATACTGTGGGATGTTACATGATCCATTGTAATACCTCAGTAATCA 634
SAB1C ---------------------------------------------------------------------- 634
SYKES.CON ...AAAGAGGAAGGCAATAGTAGCTAT.........TATTACCTGTTACATTGTAATACAAGTGTTATAT 586
SYK ...------------------------.........---------------------------------- 586
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VERVET.CON AaGAAGCcTGTGAtAAaACATATTGGGATgAgtTaAG??TaAGaTAcTGTGCtCCaGCAGGaT?tGCttT 637
AGMTYO -------A-----C---------------C----G--GT----G--T--------------T-A------ 713
AGM3 -------------------------------------AT----G--------C--G-----G-T------ 731
AGM155 -G-----T--------G--------------A-----AC-------T----------------AC----- 716
AG963 -------------A------------------C----GC-------------C----------T----C- 731
VER1E --A-----GC-------------A--T-------A------ 41
VER2E --------AT-G----------------------A---C-- 41
VER266E --------GC-------T-----C----------T---CC- 41
VER385E ---C----AT-G--------------------G-TC--CC- 41
GRIVET.CON AAGAAGCTTGTGATAAAACATATTGGGATACttTaAGAgTaAGATAcTGTGCACCAGCAGG?TaTGCTTT 679
AGM677 -------------------------------------------------------------G-------- 680
GRI3E --A-----------------------------A-------- 41
GRI2E ---C-T---T-G-----T--------------C-T------ 41
TANTALUS.CON AGGAAGCTTGCGAAAAAACTTACTGGGATACctTaAGgtTaaGATAtTGTGCACCaGCaGgctTTGCTaT 576
AGMB14 --------------------------------C-T-----------------------T-CTG------- 576
TAN1E --------A--------C----------------------- 41
TAN17E -----G---C-T--------------T-------------- 41
TAN40E --A-----A---C----------------T---------C- 41
TAN49E --AC-----C-T----------------------------- 41
SABAEUS.CON AAGAGGCTTGTGATAAAACTTATTGGGATACcTTTAG??TtAG?TATTGTGCTCCaGCaGGtTATGCtTT 701
SAB1C -------------------------------------GC----G-------------------------- 704
SAB2E --A-----AT-G--A--------------T----------- 41
SAB3E --------GC----G-------------------------- 41
SAB4E --T-----AT-A--A-----------T-----C-----G-- 41
SYKES.CON CCGCAGCATGTGAGAAACAGACCTTTCAACCCTTTCCGATTCAATACTGTGCTCCACCGGGTTACTCATT 656
SYK ---------------------------------------------------------------------- 656

VERVET.CON g?TaAAATGtaAtGAt?atgAtTAT?atGGgTttaaac?aaa?TGttctAATGTttcaGTaGTgCAtTGt 702
AGMTYO -C--------------G-A------A------A-----A---T--C--A-----A--------------- 783
AGM3 AT-------C--C---T--------GCA--------GAC---C-----------------G--------- 801
AGM155 -C-T------------TGG------GCA--A-----G-C-G-A--------------------------C 786
AG963 -T-------CC-----C--------A----T-A---G-A---T---AG---------------A--C--- 801
VER1E -C-------C------AGAA-----ACA--C---GCT-C--GA---AGA------AGT-----------C 111
VER2E -T-G-----------CC--------A------AC----AG--C--C--------C-----------C--- 111
VER266E -C--------------GCA------G----T------AC---C--C--C-----A-----G--A------ 111
VER385E AT-------------CT----C---G------------A---T-----C-----A--------------- 111
GRIVET.CON gtTaAaATGcaatGATAAGgATTATAa?GGCTTTGCTCCaAa?TGtAAGAATGTttCAGTagt?CAcTGt 746
AGM677 -C-------T----------------GA--------------G--C-----------------G--T--- 750
GRI3E A--------------------------T--------------A--------------------A------ 111
GRI2E ---G-G----TTA------A-------C-----------T-GT-----------GA----TACT-----C 111
TANTALUS.CON cTTaAAATGtAagGATACtAATTAtaCAGGcTtTGG?...attTGTAgaAATGTtTCAGTaGTaAGcTGc 642
AGMB14 ---G--------A-----------C-----------C...-CA-----------G-----------T--- 643
TAN1E ------------------------------A-----T...G----------------------T--T--T 108
TAN17E T--------C--------A-----------------G...--------G-----------G--------- 108
TAN40E T--------C-G-------------G----------T...-------AC--------------------T 108
TAN49E ------------A-------------------A---G...--A-----------A--------T------ 108
SABAEUS.CON gcTAAGATGTgcAGATaCAGAtTAttcAGGaCATAAG...??aTGTaagAATGTAaCAGTaTCAGCTTGC 766
SAB1C -------------------------------------...GC-----G---------------------- 771
SAB2E -------------------------------------...GC---------------------------- 108
SAB3E -T----------------------------G------...AA---------------------------- 108
SAB4E A---------AG----T----C--CAG----------...AAT---C-A------T----T--------- 108
SYKES.CON GTTGAAATGCAATGATACAAATTTTGAAGGAGACGAT...GTCTGTACAAATGTAACTGCAGTATCATGC 723
SYK -------------------------------------...------------------------------ 723
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VERVET.CON ACagg?tTaATgAATACAACAGT?actACaGG?tTgtTgtTgAATGGaAGcTAttctGAgAAtcgAACcc 769
AGMTYO -----C-----------------G--A-----G------C--------------CA-------------- 853
AGM3 --TAAC--G--A-----------G-----T--AC-------------G-----C--A------------- 871
AGM155 ---ACT-----------------A--C--T--TC----A-----------------A--A---------- 856
AG963 --T--AC-T--------------TT-------AC-AC-------------------------------A- 871
VER1E -----G--G--------------C-G------C---C-A--A-----T--T---A-A------A----AG 181
VER2E -----G-----------------A-----T--C------C-A-----C------CA-------------- 181
VER266E --CAACC----------------G--------G-----AC-------------------A---------- 181
2010E -G------AC-A--A--------G--------C-----CAA----- 46
VER385E -----GC----------------A--------G---C--------------------------------- 181
GRIVET.CON ACTAGatTAATaAATACtACtaTAAccACAGG?ATAGGacTAAATGGtAGTAGAgcaGAaAATAGAACaG 815
AGM677 -----------C--------------T-----G------T--------------T--------------- 820
GRI3E -----G--------------------------A-----G--------G-------T------------G- 181
GRI2E ------C----------A--AG---G------T-----------------------T--G---------- 181
TANTALUS.CON ACaGG?tTaATGAATACtACAgTaAGtTCaGCtTTTGG??TaAAtGGcAGtCAaGCaGAaAAtAGAACAG 709
AGMB14 -----C--------------------C-----------TC-------T-----------G---------- 713
TAN1E --T--A--G--------------G--C-----A-----CA-------------G--------C------- 178
TAN17E -----GC-------------------------------CT-G--C-----------G------------- 178
TAN40E --T--AC--------------A-------T--------GT----C--G--C------------------- 178
TAN49E -----C-----------C--------------------AC-------------G---------------- 178
SABAEUS.CON ACTAGgtTaATaAATACTACtgTAAGcACAGG?ATAGGtAT?AATGGtAGTTATGTAGCAAATAGAACAG 834
SAB1C -----------C--------------------A-----A--T---------------------------- 841
SAB2E ---------------------A----------G--------C---------------------------- 178
SAB3E -----A--------------------------G--------C-----G---------------------- 178
SAB4E ------C-T--T--------A-----T-----A--------T---------------------------- 178
SYKES.CON ACACAGGAATTCAATACATTGGCTAGCACATGGTTCCAACTGAATGGGACCTACAAAGCAAAAGATAAAG 793
SYK ---------------------------------------------------------------------- 793

VERVET.CON AgAT?TGGCaaAAaCATagagtaAgcAATgActCaGt??TaaT?ttg?TtAAtAAgcatTacAAtcTaaC 834
AGMTYO ----A-----G--------G----AT---A--A----AT-G--C---T-C--C-----C--T------T- 923
AGM3 ----A-----G--------------------------GT--G-G--AT-------A-------------- 941
AGM155 ----C------------G----G--------------GT----C---C-C-----------T--C--G-- 926
AG963 -A--A-----G--G--------G-AT-----T--T--AA--G-TC-TT----C---T--------T-G-- 941
VER1E -A--T-------------A---G--T---A-T-----TA-T--TAG-A-------------T---T---- 251
VER2E ----C----G---G---G-------------------GA----A---A--------GC--TT-------- 251
VER266E -A--A-----G--------GACG-----------C-CAC-T--T--AC-----------------T---- 251
2010E ----T-------------------A------T--G--AC-G--A--AC-------A-----------G-- 116
VER385E ----C--------G-----------T-----T-----GT----ACA-A-------A--------C--C-- 251
GRIVET.CON AgATATGGCAagAAaagGGaAATagtAATgATACAGTtATaATaAAGTTaAATAAGTTTTAcAACtTgAC 885
AGM677 ----------GA--GGA------GA------------------------G-------------------- 890
GRI3E -------------------------------------A-------------------------------- 251
GRI2E -A-----------------G-----C---A----------T--T-----------------T---C-T-- 251
TANTALUS.CON AaaT?TGGCAAAAgCATgGggttAg?AATgAttctGT?AT?AT?AAgcTtAAtAA?catTA?aA?tTaac 771
AGMB05 -----------A--C--------G--A--T--T--------C--A-----CC-A----- 59
AGMB14 ----A--------A-----A--A--T-----C-----C--T--A-----------G-----C--TC-G-- 783
TAN1E ----A--------------A--G--C---A-------G--A--A--A--A-----A-----T--G--G-A 248
TAN17E -GG-T--------------------T-----------A--A--T-----------GTT---T--C----- 248
TAN40E ----T--------A-----CAA---T--------A--C--T--A---T-G-----A-----TC-G----A 248
TAN49E -G--C------------A--A---AC------AG---G--A--T-----------GT-C--C--A---GG 248
SABAEUS.CON AAATcTGGCAgaAAAATGGaAATtccAATgAT?CtGtTATtATtAGGCTtAATAGa?ATTtTAATtTaAC 902
SAB1C -------------------C------------T----------------C------T------------- 911
SAB2E -----------------------G-----C--A-----------------------C------------- 248
SAB3E --------------------------------T----------C------------C------------- 248
SAB4E ----A-----AG-----------AGT---A--A-A-C---A--A-----------GT---A----C-T-- 248
SYKES.CON TTAGATTTATCAAACAAAAGGATAAAAATGAGTCAGTAATTATTTTAGTTCCAGAAGCACTTAGATTGCA 863
SYK ---------------------------------------------------------------------- 863
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VERVET.CON AgT?ActTGcaaaAGaCCAGGaAAtAAgACAgTctTaCCaGTaAC?ATaATGGCaGGa?TaGT?TTtCAt 900
AGMTYO ---C--C--T-GG-----------C---------C----G-----G--------G---C-G--T--C--C 993
AGM3 ---T--------------------C--A-----------------A--C--------GC----G------ 1011
AGM155 ---T--A--------G-----G--------------G--------G------------T----C--C--C 996
AG963 ---C-----------G-----------------------------C-----------TT----T------ 1011
VER1E -A-A-GG--TGT---------G-----A--------------G--C--C--------TC-G--G--C--C 321
VER2E ---C-------G---G-----------A-----T-----------A------------T----G------ 321
VER266E ---G-----T------------------------C-C--------A--------T---T----T------ 321
2010E ---C--C--T--G------------------A----G--T--C--T--C---------A-G--G--C--- 186
VER385E -A-T-----------G--------C--A-----------T--G--A------------C----T-----C 321
GRIVET.CON AGTgAGATGccGaAGACCaGG?AAtAAAACAgTgtTGCCaGTaACAATCATGGCaGGattaGTgTTTCAt 954
AGM677 ------------------T--T-----------------------------------G-----A-----C 960
GRI3E ------------C--------C--C------A-AC----T------------------CG---------- 321
GRI2E ---A-----TA----------A--------------------G-----------C-----G--------- 321
TANTALUS.CON ?aTAat?TGtAg?AGACCaGGaAAtAAgACaGTC?TACCAGTAACCATcATGgCaGGtcTgGTgTTCCAC 837
AGMB05 G---G-G--C--G-----------G--A--G---C-------------G--------------------- 129
AGMB30 A----CA----------- 18
AGMB14 A---T-G-----A-----------C--A------T----------------------AA----------- 853
TAN1E G---G-G-----A---------------------T-------------------------C--------- 318
TAN17E A----AA-----G--------T------------C-------------------G-----T--------- 318
TAN40E A----AA----TA-----T--G--------G---C-------------------T--CT----A------ 318
TAN49E GG---CA-----G--------G------------T----------------------------------- 318
SABAEUS.CON tATcAGATGTAGaAgaCCAGGaAAtAAGACAGTatTgCCtGTaACcATcatGGCtGGCtTggTcttcCA? 971
SAB1C ---------------------------------------------------------------------T 981
AGMSD29 -------T---------C--------G--A-----G-----TGC----------A----T--C 63
AGMSD30 -----G-----------C--------G--A-----G--------------------------C 63
AGMSD37 AA---T 6
AGMSD45 -----------C---------C----A-----G--------A---C-T--G--T--C 57
SAB2E ---------------------------------------------------------------------T 318
SAB3E ------------G--------------------G-----------------------------------T 318
SAB4E C--A-----------G-----G--------------------G-----------------------T--C 318
SYKES.CON GATTATATGTGAAAGACCAGGAAATGAGTCTATCAAAAATATTCAATTG...GCTGCAGGCTATTTC..C 928
SYK -------------------------------------------------...---------------..- 928

VERVET.CON TCtCAgAagTAtAAcac?AggcT?AGa..................CAaGC?TGGTGtCAcTTccaagGca 949
AGMTYO -----A--A--C----TG-A---T---..................--G--T------------G------ 1045
AGM3 -------G---C--T--A-----G---..................-----T--------------G---- 1063
AGM155 --A-----------T--A--A--A--G..................--G--C-----C--------G---- 1048
AG963 --G-----A--C--T--G-A---T---..................--G--C--------T---------- 1063
VER1E --C--A--A--C-----G-AAT-A---..................-----A------------A----TG 373
VER2E --------A--------A-----G---..................-----T--------------G--T- 373
VER266E ---------------TTA---T-A--G..................-----A-----C-------C-A--- 373
2010E --C--A--------T--C--A--G--G..................-----C--------T--TA-T---- 238
VER385E -----A-----------G--AT-G---..................-----C------------------- 373
GRIVET.CON tcTCAGAAaTAtAATAC?AgaTTAAAA..................CAAGCgTGGTGtCACTtCCAaGGag 1005
AGM677 -----------------C--G------..................-----------C------------- 1012
GRI3E -----------C-----G-A-------..................----------------C---G---A 373
GRI2E AG------G--------T---------..................-----A-----------------C- 373
TANTALUS.CON TCtCAaaaatAcAAtACaAag?TgAGa..................CA?GC?TGGTGcCAtTTccaaGGgg 886
AGMB05 -----GC----------C--AT-----..................--G--T-----T-----T------- 181
AGMB30 --------G--T-----C---C-----..................--A--C------------TC---A- 70
AGMB53 -T-C----C------C-----..................--A--C------------TC----A 46
AGMB14 --A-----------------AT-----..................--G--A------------------- 905
TAN1E --A---C----T--------AT-A---..................--A--A--------------G--T- 370
TAN17E --------G--------G-G-C-C---..................--G--T--------C--T-----TA 370
TAN40E --A-----G------------T-A--G..................--A--T-----T--C--------T- 370
TAN49E -----------------G---C-T---..................--G--C-----T--C-----T---- 370
SABAEUS.CON AGcCAgAAATAtAAcACcAgGtTgaga..................CAaGCtTGGTGcTGGTTTGGaGGta 1023
SAB1C -------------------------A-..................------------------------- 1033
AGMSD29 -----A--------T--------AGT-..................--G--------T-----------A- 115
AGMSD30 -----------C--T--A-A-------..................-----C-----------------A- 115
AGMSD37 -------------------A---T---..................-----------------------G- 58
AGMSD45 --T--A-----C-----A---C-A--G..................-----A-----T-----------C- 109
SAB2E -------------------A-------..................--------------------C---G 370
SAB3E -------------------------A-..................------------------------- 370
SAB4E -----A-----------A---------..................-----C-----T--------G---- 370
SYKES.CON TCCCAGTAATACAAGGG.AAATTGAAAACCGGGAGGGACGCAAAACGTGCCTTCTGTCGAGTAACAGGAA 997
SYK -----------------.---------------------------------------------------- 997



  

AGM ENV

I-C-46
DEC 95

VERVET.CON atTGGagaGgaGCcTGGaagGAagTaaaa?aagAaATagtaaA?tTaCCaaaAgA?aggTAccagGG?AC 1015
AGMTYO ----------T------CG----------C--A--------G-G-----------C-----TA-A--A-- 1115
AGM3 -C-----------------A---------A-T-----------A-----------T--A-----A--A-- 1133
AGM155 ------A------T------------C--G-G-----------A-----------AC-------A--C-- 1118
AG963 GG-------A------------G--T---G--------A-C--A-----------T-----T-G---A-- 1133
VER1E -C----------------GA---A-----C--A----T---G-GC----------A-----T-----G-- 443
VER2E -----------------G-----A--CGGC-G------ACC--A-----TCC-C-T-AA---AG---G-- 443
VER266E ------A------T--------------GG-------------CC-G--C-----A--A---AGA--C-- 443
2010E -----------------G-------G---AG---G--------G-----------C--A--T-----A-- 308
VER385E -----CAT-----T---------A-----C----------T--G-----C-----C------AG---G-- 443
GRIVET.CON ATTGGcaaGGaGCcTGGAAaGAaGTaAgAgAAgAAgTa...AAgaAAG?aAAa......AATcT?ACaga 1064
AGM677 -----A----G--A-----------C------------...-------TG---......-----T----- 1073
GRI3E ------T------------G--G---------A--A--...--AG---A---G......-----C--T-- 434
GRI2E -------T-------------------A-C-------T...-------C----......---T-G---.. 432
TANTALUS.CON AtTGGAAaGgaGCcTGGaagGAaGTgAg?gA?AC?AT?gt?aag?T?CCaaaagaaAaaTAtcaaGGgAC 949
AGMB05 ----------------------------G--G--T--TACA---T-A-------TC-----C-------- 251
AGMB30 ----------G--T---C-A-----T--GC-G--G--A-CA---C-C--CCC------------------ 140
AGMB53 -G-----G-A---T---G-------A-AA--A--C--T--TGCCT-G-----------G--------A-- 116
AGMB14 -C-----------T--------G-----A--A--G--A--T--AT-G------C-T-------------- 975
TAN1E ------------------G---------AA-A--A--A--GG--C-T--------G-------G------ 440
TAN17E -A-------AG--------A--G-----A--A--C--T--G--AT-A--C-------------G---A-- 440
TAN40E -------------------------A--G--G--A--A--T--AC-T-----G--------C-------- 440
TAN49E -C--------------------------G--G--C--T--G---C-A----G---C-G---CTCC----- 440
SABAEUS.CON AtTGGAgAggaGCcTGGcAaGAaGtcAaAGAaa?AaTaGtgaaatTacCaccaga?AggTAtagaGGcAC 1091
SAB1C -----------------A-G-------------C--------G-C--------A-A-A------T----- 1103
AGMSD29 -----------------A------CA------GA-C----A--------------G-A----CA------ 185
AGMSD30 -A------A-T--------------A-----G-C------A--GC-----AA---T--A--C--T----- 185
AGMSD37 --------AAT-----------G--------GGA---T--T---------AA---A-AA---CA------ 128
AGMSD45 ------C------A---A-G-----T-G-----C-----CAGCCA-G---AACTCC-CT----C---A-- 179
SAB2E -------------------G-------------A-------GCT-----------T--------T----- 440
SAB3E ---------------------------------C-------GCTC----T-----T------CA------ 440
SAB4E -G--------T--T----------C-------GA---T---------T-------A--------C--G-- 440
SYKES.CON ATTGGACAGAATTTTTTAAGCAGGTACATGAACAGGCCACGAAAACCTGGAAA................. 1050
SYK -----------------------------------------------------................. 1050

VERVET.CON cAAtgAtaCagA??aaAT?TatcTgcaaAGaCagTttGGaGAtCCAGAagCagCaAAttTgTGGTTtAAt 1082
AGMTYO ----A-------AC-C--A--C-----------A-GG-----C---------T-C--C------------ 1185
AGM3 ---------T--AG-G--T--------G----TA--------------------------A--------- 1203
AGM155 ----------A-CA----C-T-T----------A--------C---------------C-A-----C--C 1188
AG963 ------------GA----A--------G------------------------------------------ 1203
VER1E T--C--C---A-GC----C-TC--A-----G----GG-----------G---T-T--------------- 513
VER2E T-----------GA-G--A-T------------A--------C--------G-----C--A--------- 513
VER266E ------CC--A-ACG---C-TCT-C----------GG--G--C------A----G--------------- 513
2010E A--C---G--C-GA-G--C---T-A--------------T--------------------A-----C--- 378
VER385E ---C--C-----AC----T---T--AC---G----GG-----------G-----------------C--- 513
GRIVET.CON agtaa??AtAGAaaAcATAcAttTGAGAAGGcaATGGGGaGAtCCAGAAgCaGCaAAtTTcTGGTTcAac 1132
AGM677 -----GC--------T------C--------AT----------------T----G-----T--------T 1143
GRI3E -----AA-----------------------------------C--------------------------- 504
GRI2E .......-C---TG-----A-A-----------------G-----------T-----C--------T-G- 495
TANTALUS.CON aAAtaAtaCaAagcAaAT?TGGcTaAGgaGACAaTGGGGaGAtCCAGA?GCaGC?AacataTGGtT?AAt 1015
AGMB05 G--C-----T--------T--------------G--------------A-----C-----------T--- 321
AGMB30 T-----C--C--A--G--T--------AC-------------C-----G-----A-----------T--- 210
AGMB53 ----C--T----------T-----G--------G--------------A-----T--ACA------C--- 186
AGMB14 T--CG----T---A----A-----------------------C-----G-----G-G---------T--- 1045
TAN1E ------C----G---G--T--------T--------------------A-----T-----T---C-C--- 510
TAN17E ----G--------A----A---T----------------G--C-----G--T--T--T--T-----C--- 510
TAN40E ---G--C----CAG-G--A--------A--------------------A-----C--T--T-----C--- 510
TAN49E ------------T-----A-----------------------------G-----C--T--C-----T--C 510
SABAEUS.CON ?AatgA?Acaaa?aAaATtTTccT?CAAAGaCAaTGGGGAGatCCaGAagCaGAattctTcTttTTtAat 1157
SAB1C A-----C-----C--G-----T--A------------------------T-T------------------ 1173
AGMSD29 A-----T----GT-----------G-----G--G--------------------G--G----GG------ 255
AGMSD30 C-----T----GT-----------A-----------------------------------------C-G- 255
AGMSD37 C---C-T---G-GC----------G--------G---------------T-------TA-------C--C 198
AGMSD45 C-GAA-T-TCTCCC-G--A--TT-G-----G-----------C-----GT-----AA---G--G------ 249
SAB2E A-----C-----C--G--C--T--G-----G--------------G-----T------------------ 510
SAB3E A--A--C-----T-----C-----A--------------------------T------------------ 510
SAB4E C--AA-C---TCAC----------A--------G-------G---------------------------C 510
SYKES.CON .AATGTAACCAACACCACATGGAGGTCCCAGCCAGGGGGAGATCTAGAGGTACGAACACATTGGTTCCAA 1119
SYK .--------------------------------------------------------------------- 1119



  

AGM ENV

I-C-47
DEC 95

VERVET.CON TGtCA?GGaGAaTTcTTcTAtTgtAAaATGGAtTGGtTttTaAAtTAt?T?AAtAAt?t?aCa....... 1140
AGMTYO -----A-----------T--------G--------------------CT-A------AAA---....... 1248
AGM3 -----G--G------------------------------C-------CC-G------CGT---....... 1266
AGM155 -----A--G-----------C-----------C---------------C-G------T-A---....... 1251
AG963 --C--G-----G--------C--C--G-----C------C--------T-G------CAAT--....... 1266
VER1E -----T--G-----T--------C--G---------A-GC----C--CA-T--C--CC-C--T....... 576
VER2E --C--A--------------------G---------------------C-A------C-T---....... 576
VER266E -----C-----G--T-----------------------C---------C-G------T-A--G....... 576
2010E -----G--------------------------------CC--------A-A------T-G---....... 441
VER385E -----A-----G-----T----CC--------------C--G--C---T-A------AAG---....... 576
GRIVET.CON TGtCAaGGaGAATTtTTCTATTGTAAgATGGAtTGGTTtATtAATTATcTaAAtAATcaaACA....... 1195
AGM677 --------T-----------------------C--------C-----------C----G----....... 1206
GRI3E -----C--------------------------------C-----------T--------G---....... 567
GRI2E --C-----------C-----------A---------------------A--------G-----....... 558
TANTALUS.CON TGcCaaGGAGA?TTcTTcTA?TGtACaCCtGATTGGtTtgT?AAtT?gcTaAAcAAtGAgtctgctga?g 1080
AGMB05 -----------G-----T--C--------A-----------G----AT-----T-----------AA-T- 391
AGMB30 -----------A--------T--C--------------C--T--C-G------------C--------G- 280
AGMB53 -----------A-----T--C--C-----A-----------C----ATT-G-----C-----C-AG--T- 256
AGMB14 ----TG-----A--T-----T------------------C-A----ATT-G-----------CAG---A- 1115
TAN1E -----------G--T-----T-----T--------------T----G---G--T---------AA-AGT- 580
TAN17E -----------G--------T--------------------A----ACT----T-----C--A--CCGGA 580
TAN40E --T--------A--------C--------C------A-G--T----G---T---------AG--A-TCA- 580
TAN49E -----------G--------C--------A-----------C----G------------A-----A-GA- 580
SABAEUS.CON TGtCAAGG?GAaTT?TTcTAtTGTAAaATGGAtTGGTTccT?AA?TaTTTgAAtAAtcagtca....... 1216
SAB1C --------T-----C--------------------------C--C------------A-----....... 1236
AGMSD29 --C-----G-----T-----C------------------T-A--T-----------C-TAA--....... 318
AGMSD30 --------A-----C-----------------------T--G--T-T------C---------....... 318
AGMSD37 --------G--G--C--T--------G-----------T--T--T------------A----T....... 261
AGMSD45 --------A-----C--T--------G-----------T--A--C--------C-----AAGT....... 312
SAB2E --------T-----T-----------------C--------C--C------------------....... 573
SAB3E --------T-----T-----C--------------------C--C------------------....... 573
SAB4E --C-----A-----T------------------------T-A--T-----A--C-----A--G....... 573
SYKES.CON TGTGGGGGAGAGTTCTTCTACTGT..............................AATGTATCTAAGCTCT 1159
SYK ------------------------..............................---------------- 1159

VERVET.CON ........gtagATgC?gAtCAT??????AAt?a?TGt???Aata??ac???????aa?a??a?agg??? 1174
AGMTYO ........TGG-----AT-C---......---TTT---AGC-GC............--A-AG-A---A.. 1290
AGM3 ........------C-G--C---......---CCG---...---GGT--G......--GGGA-A---T.. 1311
AGM155 ........--G-----T------......---C-T---AAA--C-AC.........GCAGGG-A---T.. 1296
AG963 ........--------AA-----......---C-A---AGT---GAA--A.........-AA-A---G.. 1311
VER1E ........--------GA-----......---A-T---...--C-GT--ACAGGGA.............. 615
VER2E ........--------T--C---......---AGT--C...---GGTT-AAGG...-CG-GCCCT..... 621
VER266E ........--------T------......---G-A---AAG----CA-GTGGTACA--A-GTGGTAACAA 632
2010E ........--T-----AA-----AACACT--CAGA--C...----AG--GGGG...--A-CA-GT--A.. 495
VER385E ........TGGA----A--C---......---C-A---GAT----GT--T......--G-CTGG-..... 621
GRIVET.CON ........GtaGATGCAGAtGG???????Aa?A?cTGt???.........a?????ca?aaaaagcca?? 1228
AGM677 ........-A---------A--TACTAAT-GG-C----GAC...............A-AGGG------.. 1251
GRI3E ........--------------A......--A-G----............-CTTCG--C------GGTCA 611
GRI2E ........--G-----------G......--T-AA--C............-ACAAA-CG---GGA---.. 600
TANTALUS.CON Gaa?ata??tagAtGTaGAaGGa......AA?aa?TGt?c?aa?a??ac?......ac?ggaggaat?ac 1125
AGMB05 ---C-A-CC-T-----G-----G......--C--G---C-AG-C-GG--G......T-A------C-C-- 449
AGMB30 --GC-C-GAA-------------......--TG-C---C-C--T-CG--A......-TG------C-C-- 338
AGMB53 ---C--TAC--------------......--T--A---G-C--T-CC--T......--ACC-CC-T-A-- 314
AGMB14 ---GC-TCACT--C--------C......--T-GA---T-A--C-TA--A......-GT------C-G-- 1173
TAN1E ---G-A-TG-------------T......--T--T--C..................--CACT----AGGA 626
TAN17E -G-G-A-AGAG-----G-----G......--CG-C---...........................-AAGA 617
TAN40E ---A--CAG-TA-C-----G---......--C-CT---..................--TCCT-AG-AAGA 626
TAN49E ---AC--CAC---------G---......--CCCT---T-C--T-GC--T......-AA--G-----G-- 638
SABAEUS.CON ........GTagacCCagAtCAt......AAc??cTGt..................?????????a??aa 1241
SAB1C ........-----------C---......---AA----...........................GCA-- 1265
AGMSD29 ........--G--T--C-----C......---AAA---..............................-- 344
AGMSD30 ........--------T-----C......---AA----...........................-CA-- 347
AGMSD37 ........--G-GT-----C---......---CCA---...........................-GT-- 290
AGMSD45 ........--TA-T--T------......--TCAG--C...........................-AA-C 341
SAB2E ........-----------C---......--TCC----..................GGAGGAAATGAC-- 611
SAB3E ........---------------......--TCC----...........................-AT-- 602
SAB4E ........--T-----TA-----......---ACA---...........................-CTCC 602
SYKES.CON TTGCTAACATTACGAATGGAAACGCAAGTAAGAATAAT...TATGCCAGTAACCTTCGT........... 1215
SYK --------------------------------------...------------------........... 1215



  

AGM ENV

I-C-48
DEC 95

VERVET.CON ?a??gcaCCaGG?CC?TGTGtaCAaAGgACtTATGTtGctTgcCAtATcaGaTCtGTcaTaAatgatTgg 1239
AGMTYO .CAC--------A--A--------------G----------A---------G-----A----------CC 1359
AGM3 .-AG--------A--C----C------A--A-----------------AC----------T--------- 1380
AGM155 .CGAAGT-----T--C--------G--A-----------C---------C-------------------- 1365
AG963 .-AT--C-----A--A-----------------------------C------------------------ 1380
VER1E .-AAAG------G--G-----C--------A-----A-GG--T-----------A-----C--------- 684
VER2E .-GG-----G--T--C----CC--------------------------A-----A--------------- 690
VER266E G-GG--------G--T--------G--A--------G--C--------TC------------TATGG-T- 702
2010E ....--G-----T--T----C------A-----------------C------------G-T--------- 561
VER385E .-GG--------A--T-----------------------------C------------------------ 690
GRIVET.CON ?...GGACCAGGaCCaTGTGt?cAgagAACaTATGTTGCCTGcCAtATAaGACAaGTAGTaAAtGAtTGG 1293
AGM677 ....-----------------T--------T------------------C-------------------- 1317
GRI3E A...----------------CGA---A------------------------------------C--C--- 678
GRI2E ....--------T--T-----A--AC----------------T--C--------G-----C--------- 666
TANTALUS.CON ?gg?tc????agaaaaTGttt?AAaAGgaC?TAtGTagccTgcCAcATcaGGTCagTtGTcAAtGAcTGG 1187
AGMB05 A--T--T...C-C-----C--G--G--A--C--------T--T------C----------------T--- 516
AGMB30 A--G--A...---------C-A--------G--------T------------------------------ 405
AGMB53 T--G--TACC-----G---C-A------T-C--------T--T-----A------A-------------- 384
AGMB14 A--G--CACC-----G---C-T--------C--C--T-G--TG--T--AC-------------------- 1243
TAN1E T.........-A-CGC--C-AC--------A-----CC-------T--T------A-------------- 687
TAN17E T......CCA--G--------T-----AT-G--C--TC----------A-----G--------C------ 681
TAN40E T.........--GCT----AAG--G-----A------------------C-------A--T-----T--- 687
TAN49E A--AAGC...-----G-----A-----A--A-----T-G------T--------G--------------- 705
SABAEUS.CON aaa?aatgatAaaaaATGtTGGcagAGaActTAtGttCCtTGcCAcAT?Ag?CAagTaGTaAATGAtTGG 1308
SAB1C ---T---ACA--GCC---------------C--------C--------A--G------------------ 1335
AGMSD29 T--GGGG-----------C--------G--------------------T--A--G-----G-----C--- 414
AGMSD30 -C-A--------------C-----A--G--A-----G--------T--T-TA--G-----G--------- 417
AGMSD37 G--C----------G--------------A---C--C-----------C--G-----G------------ 360
AGMSD45 ---C--------G---------GCA----A------G-----T--T--C--A-----G--C-----C--- 411
SAB2E G--T--C...-GG-----------------C--------C--------A--G---A-------------- 678
SAB3E G-CT-GC--C-------------------AC----C---C--------A--G------------------ 672
SAB4E ---A-GC--C----G---------------------G-----------T--A--------------C--- 672
SYKES.CON ..................................CTGTCATGTGCCATTCGCCAAATAATTAATGATTGG 1251
SYK ..................................------------------------------------ 1251

VERVET.CON tAtAcaaTatcaAagaaaac?TAtGCtCCaCCaAGaGAaGG?CAttTgcAaTGcac?TCcACgGT?ACtG 1305
AGMTYO -----CC-------------T--------G-----------A-------------GG-----A--C---- 1429
AGM3 --C---C------G------C-----A--G-----------G--C-----------A--------A--G- 1450
AGM155 -----T--------------A--------------------A--------G-----G-----A--T---- 1435
AG963 -----C------------GTG--------------G-----A---C--G-------A--------C---- 1450
VER1E --C-A-T-GG---GA--G--T-----A--T--C--------T------G-G--T--C--T--A--C--G- 754
VER2E --C-----------------A--------------------G-----A--------C--------T--C- 760
VER266E G-G-----------------T-----------------G--T---C-AG-------A--------T---- 772
2010E ------G-TAGT--ATTG--A-----C-----------G--T------G-----CGC--------G--A- 631
VER385E --------------------A--C--C--------------G-----A--------A--------A---- 760
GRIVET.CON TAcACtcTcaCtAAgAAaacATAtgctCCgCCAAGaGAAGG?CAtTTGGAGTGtAAtTC?tCAGTCACgG 1361
AGM677 ------G--T----A--GGT---------A-----G-----T--------------C--A---------- 1387
GRI3E --------A--C--------------C--------------G-----------------GA--------- 748
GRI2E --T--C-----------------CCG---------------C--G--------C-----T--------A- 736
TANTALUS.CON TAtAcccTg?gtaAgAA?AccTATGCaCCgCCaAGaGAaGGaCACtTgGA?TGcAcaTCcACaGTGACaT 1254
AGMB05 -----GT--TCA-----G-----------A---------------C----A-----G--A--------C- 586
AGMB30 --------ATCAC----A-----------------------C--------A--------T---------- 475
AGMB53 --C--T--CTT-C-T--A-----------------------------A--G------------------- 454
AGMB14 -----A--ATTGC-A--A-GA-----G-----------------------G----G------G------- 1313
TAN1E --C-----CA-------A-----------A-----G-----------A--A--------A---------- 757
TAN17E ------T--A-------G-----------A--G--G--------------A------------------- 751
TAN40E --C--A---A----A--G-----------------------------A--G--T--------------C- 757
TAN49E ----G-T--A----A--G--------------G-----G-----------G-----------G-----C- 775
SABAEUS.CON TAtACccTgtCcAAaAAGACaTAtGC?CCtCCcAGaGAAGGcCActTGGAgTGtaacTC?ACAGCcACaG 1376
SAB1C --C---T----T-----------C--C--------------------------------G---------- 1405
AGMSD29 --------------------T-----T--------------A--T-----A----CA--T-----T---- 484
AGMSD30 -----T--------------------T-----------------T-----A--C-----T-----A---- 487
AGMSD37 --------T-----------C-----T-----A-----------GC--------C-T--A-----T---- 430
AGMSD45 --------TG-A--G-----------C--A-----------T--GC---------CT--T--------G- 481
SAB2E --C---T----T-----------C--C--------------------------------G---------- 748
SAB3E --C---T----T--------------C--------------------------C-----A---------- 742
SAB4E --------------------------T--A-----G-----------------------A-----A---- 742
SYKES.CON AGATATGTAAGAAAATTGATATACCTGCCCCCTACGGCAGGGCATATTAAATGTACTTCCAATGTCACTG 1321
SYK ---------------------------------------------------------------------- 1321



  

AGM ENV

I-C-49
DEC 95

VERVET.CON GgATGaCAGTaGAgcTaAAtTAtAacaataa?aacAGaAC?...AAtGTgACatTgagtCCcCAgATaGA 1370
AGMTYO ----------T-----T--------T-G---A--------C...--C------C-A-------------- 1496
AGM3 -T---T----G-----------C--T-G---G-----G--T...-----A-----A-------------- 1517
AGM155 -------------------C-----T--CC-G-----G--A...-----A-------------------- 1502
AG963 -T-----------A-----------------CT-T-----C...-----------A-------------- 1517
VER1E -T---G------------------T-C----G-----G--A...--------T---TCA----------- 821
VER2E -------------AT-G--------T-G-CGC--------A...-----A--G---TC------------ 827
VER266E -A--------G--A----------T-CCC--A--T-----C...-----------A-------------- 839
2010E ----------------------------CC-G-G------T...--------T-----C--A--A--T-- 698
VER385E ----------G-------------T----G-C--T-----C...---------C---------------- 827
GRIVET.CON CACTaTAtGTGGaaATAaATTAtAAcAAtaAgtcTGGcCCaATaAATGTgACccTatctcCTCAggTacG 1431
AGM677 -------C----C----G----------C---------------------------AG------------ 1457
GRI3E -------------------------------A-----T-----------A---------T----A--GA- 818
GRI2E ----G--------G--------C--T---G--AG------T--T--------AT-G--A------A---- 806
TANTALUS.CON C?ATgaTgGtgTCacTgGAtTAcaaca?cAAaaAcAtGACt...AAtGTgACatTgACAGCaAAttTgGA 1319
AGMB05 -T--------A---T-A--------TTCA-----T------...-----------------------A-- 653
AGMB30 -C-----------G--A-----T----G------------A...--C--T-----------------A-- 542
AGMB53 -C--C--------------C-------C----C-------A...-----C--T--------G--C----- 521
AGMB14 -A---C-------G--------T---GA---G--------A...-----C-----A-------------- 1380
TAN1E -T--------A-----------T----G----G-A-G----...-----------------T-------- 824
TAN17E -C--------------A------GTA-A-------------...--------CC-A-----------A-- 818
TAN40E -A--A--A-C---T--T--C-------AT-----T------...---------C-T--------CA-T-- 824
TAN49E -A--------A---T----------TTCG-----T-----C...--------CC-A-------------- 842
SABAEUS.CON C?cTgTATGTgGAacTgaa?TA?AAcagtaAaAAcaGgACc...AATGTGACatT?tcaCCtCAgATtag 1439
SAB1C -G--------A---T----C--T------------------...--------G--A------------GA 1472
AGMSD29 -T------------T----T--C-----------T--A--A...---------C-C-----A--T--C-- 551
AGMSD30 -TA-------T--G--T--T--C--TTTA--G--T-----T...---------C-C-TG--------A-- 554
AGMSD37 -A--C--------------T--T--------G---G-A---...--------C--G--C 486
AGMSD45 -A-----------G--C--T--C--TTCAC-T--T------...--------C--GAGT--------C-- 548
SAB2E -G--------A------CTC--T------------------...-----------A--------C---GA 815
SAB3E -G--------A--------C--T------------------...-----------A------------GA 809
SAB4E -T--T---------T----C--C--T-----G---------...---------C-C--G----------- 809
SYKES.CON CAGTATTGACGGACATAGAATACTACCCAGGATCTACGTTG...AACTTTACTCCAACAGCAAATGTGGA 1388
SYK -----------------------------------------...-------------------------- 1388

VERVET.CON Aac?ATcTGGGCagCaGAATTGGgcaGaTAcAAATTgGTaGAaATcACaCCAATtGGcTTtGCACCcACa 1439
AGMTYO -T-T--------G--T--------------------A--G------------------------------ 1566
AGM3 ---C-----------------------G--------A--------T--------------C--------- 1587
AGM155 ---C--------G-----------------------------G--T-----------A------------ 1572
AG963 -GGA--------------------AC----T-----------------------C--A-----------G 1587
VER1E -G-C--A------T----------T--G-----------------T--G--------T--------A--C 891
VER2E --GT--------------------------------A--------T------------------------ 897
VER266E -T-T-------------------A-C----T-----------G--------------------------- 909
2010E --GT--A-----T--T--------------T-----------G--------------A------------ 768
VER385E ---C-----------G--------------T-----------G-----T--------------------- 897
GRIVET.CON ?AGtATaTGGGC?TAtGAatTGGGaGAtTAcAAATTAGTaGAaATaACACCAATTGG?TTTGCTCCtACa 1498
AGM677 C--C--------G--C---C-------C--T-----------G--------------C------------ 1527
GRI3E G-----------A-----G--------------------------T-----------G------------ 888
GRI2E A-----T-----C-----------C--------------G-----------------T--------C--G 876
TANTALUS.CON aAA?aTaTggGCtTAtGAaTTGGGaAgaTAtAAgcTcATtgAaATtaAaCCaATtGG?TT?GCgCCaACA 1386
AGMB05 G--C--T-----------------------------A---A-------G 702
AGMB30 ---T--------C--C--------------------------------G--T-----G--T--A--T--- 612
AGMB53 ---C----------------------AC-----C 555
AGMB14 ---C--------------------C--G--------------G--C--------A--G--T--T------ 1450
TAN1E G--C-----------------------------------A------G-------C--T--C--------- 894
TAN17E ---T--------------------G--------AA----A-----C-----------A--T--------- 888
TAN40E ---TC-T-AT--A-----G--------G-----A-----------------T-----A--C-----G--- 894
TAN49E ---T--------C-----G-----G-----C--A-----A-----C--G-----A--C--C-----T--- 912
SABAEUS.CON aagcATtTGGgctaATGAATTgGGaga?TacAAATT?GTgGA?ATaAAaCCaATTGGaTTTGCtCCAACa 1506
SAB1C ---------------------------T--------A-----A--C--G--------------------C 1542
AGMSD29 G--T--------A------------ 576
AGMSD30 ------------C--------------T-T------G-----A--------------C-----A------ 624
AGMSD45 GTC---C---AG-T-------A--TAGC--T-----A-----G--T 594
SAB2E ---------------------------C--------G-----G--------------------------- 885
SAB3E ---------------------------C--------A--A--G--------------------------- 879
SAB4E G--T-----------------A--T--T--T-----G--A--A--C-----C-----G------------ 879
SYKES.CON GGATGTTTGGAGAGCAGATCTGTTCAATTATAAATTGATTCAAATTAAACCAATTGGCTTTGCGCCCACT 1458
SYK ---------------------------------------------------------------------- 1458
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VERVET.CON gaaGTaAGgaG?TAtACgGGagg?catgaaAGacaAAAacGagTc...CCgTTcGTGCtAGGGTTCcTaG 1504
AGMTYO ---------C-T-----------A-----G--G-----GA-----...-----T------------T--- 1633
AGM3 --------A--G-----------T-----C---AC---G------...---------------------- 1654
AGM155 -----C---C-A--C--------C--A--G--G------------...---------------------- 1639
AG963 A-T-----AC-T-----------A--A--C---TC----------...-----T---------------- 1654
VER1E CC---------A--------GCCT...TC----G----GA-G--G...--C---------------T-G- 955
VER2E --T-----A--G-----------C---------------------...----------A----------- 964
VER266E -----------A--C--------T--------------GA-----...------------------T-G- 976
2010E -----C---C-G-----A--G--A--A------------A-G--T...--C-----------------G- 835
VER385E -----G--A--A-----------C--------C-C-------A--...------------------T-G- 964
GRIVET.CON GAtGTgAGAAGATAtACtGGcCCC...aCaAgAgAaAAaAGGGTg...CCaTTcGTGCTaGGgTTccTAG 1562
AGM677 -----A------------------...------------------...-----------------T---- 1591
GRI3E --C-----------C---------...T-G-----G--G------...-----------G---------- 952
GRI2E -----------------A--A---...----A-C----------T...--T--T--------A---T--- 940
TANTALUS.CON GAggT?AGaaGATATGttGGGCCA...ACTCGAGAaAAGAGGGTG...CCCTTCGTGtTaGGgTtCCTAG 1449
AGMB30 --A--A----------AG------...------------------...--- 657
AGMB14 -----G--G-- 1461
TAN1E ---A-A------------------...------------------...-----------G---------- 958
TAN17E --T--T---C--------------...------------------...----------------C----- 952
TAN40E -----C------------------...--------G---------...---------------------- 958
TAN49E --A--G--G---------------...------------------...---------C----A------- 976
SABAEUS.CON gA?GTaAGAAgATAcACtGGCCCC...GAaAGgCAaAAaAGGGTG...CCATTCGTGCTaGGGTTCCTAG 1569
SAB1C A-A---------------------...-----A------------...---------------------- 1606
AGMSD30 --G-------A------A------...-----------G------...--- 669
SAB2E --G---------------------...------------------...---------------------- 949
SAB3E --A---------------------...------------------...---------------------- 943
SAB4E A-T--G--------T---------...--G--A--G---------...-----------G---------- 943
SYKES.CON GATCAACGTCGGTATGAGTTGCCTAATACCAGGGAAAAAAGGGCAGCACCATTGGCACTTGGGTTCCTGG 1528
SYK ---------------------------------------------------------------------- 1528

VERVET.CON gcTTCTTgGGaGCtGCtGGaACTGCAATGGGAGCAgCGGCgAcagccCTGACGGTCCAGTCtCaGcATTT 1574
AGMTYO ----------G-------------------------------GCAG---------------C-G------ 1703
AGM3 -------A-----------G-------------------------------------------------- 1724
AGM155 -------------------G-------------------------------------------------- 1709
AG963 -------A-------------------------------------------------------------- 1724
VER1E ----------------A--C--------------------T--G--G----------------------- 1025
VER2E ----------G------------------------A---------------------------------- 1034
VER266E ---------------------------------------------------------------------- 1046
2010E CT--------G--A--A--C---------------------------------------------G---- 905
VER385E ---------------------------------------------------------------------- 1034
GRIVET.CON GcTTCTTgGGaGCtGCTGGaACTGCAATGGGCGCAGCgGCgACAgCgCTGACgGTCCAGTCTCGGCATTT 1632
AGM677 ----------------------------------------A---A-------A----------------- 1661
GRI3E -------------------C--------------------------C----------------------- 1022
GRI2E -T-----A--G--A-----------------------T-------------------------------- 1010
TANTALUS.CON GtTTcTTGGGacgAGCTGGAGCTGCAATGGGTGCaACAGcgACaG?GTTGACGGTCCAGTCtCAGCAATT 1518
TAN1E -C--T-----GGC--------------------------------C---------------C-------- 1028
TAN17E ---------------------------------------------A------------------------ 1022
TAN40E ----------------------------------G----------C------------------------ 1028
TAN49E ---------------------------------------AA--G-A------------------------ 1046
SABAEUS.CON GcTTCTTGGGAGCAGCTGGAGCTGCAATGGGTGCAGCGGCGACAGCCCTGACGGTCCAGTCTCAGCAgTT 1639
SAB1C -T-------------------------------------------------------------------- 1676
SAB2E ---------------------------------------------------------------------- 1019
SAB3E ---------------------------------------------------------------------- 1013
SAB4E -------------------------------------------------------------------A-- 1013
SYKES.CON GATTACTCTCGGCTGCGGGCACTGCAATGGGGGGCGCTGCGACAGCGCTAACACTCCAGTCTCAGACTTT 1598
SYK ---------------------------------------------------------------------- 1598
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VERVET.CON aCTTGCTGGGATAcTGCAGCAGCAgAAgAAtcTGCTGGCGGCtGTGGagGCTCAACAgCAgATGTTGAAG 1644
AGMTYO G--------------------------------------------------------------------- 1773
AGM3 ---------------------------------------------------------------------- 1794
AGM155 -------------T---------------------------------GA--------------------- 1779
AG963 -------------A-------------A--------------------------------A--------- 1794
VER1E G------------T----------------CT----------A--------------A--A--------- 1095
VER2E ------------------------A------T----------------------------A--------- 1104
VER266E ------------------------------------------------A--------------------- 1116
2010E G 906
VER385E G--------------------------------------------------------------------- 1104
GRIVET.CON gCTTGCTGGGATATTGCAGCAGCAGAaGAActTGCTGGcGGCTGTGGAgCAGCAaCAACAgcTGTTGAAG 1702
AGM677 ------------------------------------------------A------------T-------- 1731
GRI3E A-------------------------------------T------------------------------- 1092
GRI2E --------------------------G---TC----------------------G-----A--------- 1080
TANTALUS.CON ACTTGCtGGGATaTTGCAGCAGCAGAAGAATCTGCTGGCGGCaGT?GAGCAGCAGCAGCA?ATGCTAAAG 1586
TAN1E ------A-----G--------------------------------T--------------G--------- 1098
TAN17E ---------------------------------------------A--------------A--------- 1092
TAN40E ------------------------------------------T--A--------------A--------- 1098
TAN49E ---------------------------------------------T--------------G--------- 1116
SABAEUS.CON ACT?GCTGGGATA?TGCAGCAGCAGAAAAATCTGCTTGCGGCTGTAGAGCAGCAGcagCAAATGCTAAAG 1707
SAB1C ---C---------C-------------------------------------------------------- 1746
SAB2E ---C---------C-----------------------------------------...------------ 1086
SAB3E ---T---------T-------------------------------------------------------- 1083
SAB4E ---T---------T-------------------------------------------------------- 1083
SYKES.CON GTTGGCTGGGATAGTGCAGCAGCAGCAAAAGTTGCTGGAGGCAGTTGAGGCACAGCAACACCTCTTAGGC 1668
SYK ---------------------------------------------------------------------- 1668

VERVET.CON CTGACCATtTGGGGTGTgAAAAACCTCAATGCCCGCGTCACAGCtCTTGAGAAGTACCTaGaGGAtCAGG 1714
AGMTYO -----------------T--------------------------C------------------------- 1843
AGM3 -----------------------------------------------------------------C---- 1864
AGM155 -----------------------------------------------------------G-C-------- 1849
AG963 ---------------------------------------------------------------------- 1864
VER1E --------A------------ 1116
VER2E --------------------- 1125
VER266E --------------------- 1137
VER385E --------------------- 1125
GRIVET.CON CTGACCATTTGGGGTGTgAAAAACCTCAATGCCCGCGTCACAGCTCTCGAGAAGTACCTAGAGGATCAGG 1772
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 1801
GRI3E --------------------- 1113
GRI2E -----------------A--- 1101
TANTALUS.CON CTCACCATTTGGGGTGTGAAA 1607
TAN1E --------------------- 1119
TAN17E --------------------- 1113
TAN40E --------------------- 1119
TAN49E --------------------- 1137
SABAEUS.CON CTCAC?ATtTGGGGTGT?AAaAACCTCAATGCCCGCGTCACTGCTCTTGAGAAATACCTAGAGGATCAGG 1775
SAB1C -----T-----------A---------------------------------------------------- 1816
SAB2E -----C-----------G--- 1107
SAB3E -----C-----------A--- 1104
SAB4E -----T--C--------G--G 1104
SYKES.CON TTAACTGTCTGGGGTGTCAAAAACCTTAACGCCCGGCTCACAGCTTTAGAGACGTATCTCAGAGACCAGG 1738
SYK ---------------------------------------------------------------------- 1738

VERVET.CON CaCG?tT?AAcgc?TGGGGGTGCGCaTGGAAaCAaGT?TGTCATAC?ACaGTaccgTGG........... 1768
AGMTYO ----AC-A---T-C-----------------------A--------C-----GGA----........... 1902
AGM3 -G--G--G--T--T-----------------G-----C--------A--C---------........... 1923
AGM155 ----G--A-----T-----------G-----------A--------A--------C---........... 1908
AG963 ----A--G----TC--------------------G--C--------C--------A---........... 1923
GRIVET.CON CACGGCTAAATTCATGGGGATGTGCGTGGAAACAAGTATGTCACACCACAGTGCCATGG........... 1831
AGM677 -----------------------------------------------------------........... 1860
SABAEUS.CON CACGGTTGAACATTTGGGGATGTGCTTTCAGGCAGGTGTGTCACACGACGGTCCTTTGG........... 1834
SAB1C -----------------------------------------------------------........... 1875
SYKES.CON CCATCTTGTCAAATTGGGGATGCGCATTCAAGCAGATCTGCCATACAGCAGTGACGTGGGAGAAAGCATG 1808
SYK ---------------------------------------------------------------------- 1808

VERVET.CON ..........c?gTGGaa?AAtaggAC?CC?gAtTGG?A?AAtATGAC?TGGtTGGAgTGGGAAAgACAg 1821
AGMTYO ..........-CC----CA---C----T--G------C-A--------T--------------------A 1962
AGM3 ..........-A------T--------C--T------A-T--------T---C----A------------ 1983
AGM155 ..........AC------T---...--A--A--G---A-T--------C----------------A---- 1965
AG963 ..........-AA---C-A--C-T---G--CA-----C-A--C-----C--------------------- 1983
GRIVET.CON ..........AAGTATAATAAC...ACTCCTAAGTGGGACAATATGACTTGGTTGGAGTGGGAGAGACAA 1888
AGM677 ..........------------...--------------------------------------------- 1917
SABAEUS.CON ..........AAGTATAATAAC...ACTCCCGACTGGGAAAACATGACGTGGCAAGAATGGGAGAGGCAA 1891
SAB1C ..........------------...--------------------------------------------- 1932
SYKES.CON TGGAAACAACTCCAACTTCTGTCCCAAACCACAGTGGAAAAATATGACATGGCACAGATGGGAACAAGAG 1878
SYK ---------------------------------------------------------------------- 1878
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VERVET.CON ATagcagatTTGGAagGcAACATaACa?aACAaTTaG??aA?GCaAGaGaACA?GAgGA?AAgAATtT?G 1884
AGMTYO -----T---------A-------T--GGG--------TG--G--T--------G-----A------C-A- 2032
AGM3 ---T-GT----------T---------AC--------AGG-A--C----C---G-----G--------G- 2053
AGM155 ----A--GA-----G------------A-------G-AAC-G-----G-----A-----A--------G- 2035
AG963 --T-G---G------------------G----G----TA--A-----------A--A--G--A-----A- 2053
GRIVET.CON ATTAATGCCTTGGAAGGCAACATAACTCAACTATTGGAAGAAGCACAAAATCAGGAATCAAAGAATCTGG 1958
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 1987
SABAEUS.CON ATAGAAAAGTATGAAGCTAACATCAGTAGGATTTTAGAGCAAGCACATGAACAGGAACAAAAGAATTTGG 1961
SAB1C ---------------------------------------------------------------------- 2002
SYKES.CON GTAGACAATTTGACTGACCATATTGATGGATTGCTCAGAGAAGCACAAGAACAACAGGAGAGAAATGTGC 1948
SYK ---------------------------------------------------------------------- 1948

VERVET.CON ATGCcTAtCAaAa?TT?ac?agtTGGTCa?atTTcTGGTCTTGGTTCGATTTcTCAAAaTGGCTgAACAT 1950
AGMTYO ----------G--G--A--T---------G----------------------------------T----- 2102
AGM3 ----A--C-----A--A-GT---------G----------------------------G----------- 2123
AGM155 ----T--------G--GT-AGAC-----GAG---T-----------------T----------------- 2105
AG963 ------------GA--G--ATC-------A-C--------------------------------A----- 2123
GRIVET.CON ATCTGTACCAGAAATTGGATGATTGGTCAGGGTTCTGGTCATGGTTCTCACTGTCAACTTGGTTAGGCTA 2028
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 2057
SABAEUS.CON ATAGTTATCAAAAATTGGTGTCTTGGTCAGACTTTTGGTCGTGGTTTGACCTCACAAAATGGTTTGGATG 2031
SAB1C ---------------------------------------------------------------------- 2072
SYKES.CON ATGATCTAACAAAGTTACAGGAATGGGACTCGTTGTGGAGCTGGTTTGACTTGTCGAAATGGTTCTTTTA 2018
SYK ---------------------------------------------------------------------- 2018

VERVET.CON T?TaAAaATaGGaTTtTT?GtagTAgTAGGtaTtATAGG?tTaAGaTT?CTtTA?ACAgTATATa?tTGc 2014
AGMTYO -T-------G--------A---A-------A--A-----G--------A-----C---------GGA--T 2172
AGM3 -C----------------G-AT---C-------------A--------G-----T---------TC---- 2193
AGM155 -T----G-----C-----G-C----A----CG-------G--------G-----C---T------C---- 2175
AG963 -C-T-----------C--A--------------C-----AC-T--G--A--G--T---A------G---- 2193
GRIVET.CON TGTTAAAATAGGATTTTTAGTGATAGTGATTATTCTAGGATTAAGATTTGCATGGGTATTATGGGGATGT 2098
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 2127
SABAEUS.CON GATGAAGATAGCCATCATGGTTATAGCAGGCATCATAGTAGCTAGAGTTCTGCTAGTAATAATAGGAATT 2101
SAB1C ---------------------------------------------------------------------- 2142
SYKES.CON TCTAAAGATAGGATTTTATGTAATAGGAGCTTTAGTGCTTTTAAGGCTAGTTAGTTTTAGTGTAGGAATC 2088
SYK ---------------------------------------------------------------------- 2088

VERVET.CON ATaGctAGGGTTAGGCAGGGtTA?tcTCCt?TaTCTCCaCAGATCCATATCCAcCcgtgG???AAGGGAC 2079
AGMTYO ----TG--------------A--TGT----C------------------------AAGT-GGG------- 2242
AGM3 -----------------------C------C-T---------------------------...------- 2260
AGM155 -----------------------C------T-------T--------------T------...------- 2242
AG963 --C-G---------------C--T-----CT-----------------------------...------- 2260
GRIVET.CON ATCAGAAATATTAGGCAGGGATATAATCCTCTC...CCCCAGATCCATATCCACAGT...TCAGCGGAAC 2162
AGM677 ---------------------------------...---------------------...---------- 2191
SABAEUS.CON CTTAGGAAGTTTAGAAAAGGGTATGCACCTCTCTCCTCCCTCCCCTCTTCTCATTAA 2158
SAB1C --------------------------------------------------------- 2199
SYKES.CON ATAAAGAATTTGTTGGGAGGCTATGTTCCTATTTTGCAGAACCCTACCCAGGGCCGG......AAGGACC 2152
SYK ---------------------------------------------------------......------- 2152

VERVET.CON ?GCCAGaCAACGCaG?aGaGCCAG?AGAAGGTGGAgacAaaggCAagaaCA??Tcagag?cTTGGcAGAA 2143
AGMTYO G------------C-AC-------G---------------CA---G--T--AA-T----T-----T---- 2312
AGM3 A--------------A--G-----G---------------GC---------GC--C---C---------- 2330
AGM155 A--------------G--------A----------AGA-C------A-G--AA--TAC-CA- 2304
AG963 G-----G--------G--------A------------G-G--A---CG---GC-----TT---------- 2330
GRIVET.CON GGCCAGACAACGGAGGAGGGCAAGACAGAGGTGGAGAAAGCAGCAGCAGCAAATTGATAAGATTGCAGGA 2232
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 2261
SYKES.CON CAGGCAAACCCGCAGACGAAGAAGAAGGCAGTGGAGACAGAGAAGGACTCAACGTCTCTACCTTCAGCAG 2222
SYK ---------------------------------------------------------------------- 2222

VERVET.CON AGaaTCtgg?ac???a?a???gAagaGCAg?tggtGcAagCg?TTGACCaatTGGctctCG...A?g?tC 2198
AGMTYO ---C--C...............--------G...--T-T--AG------GCC-----GA--...-G-C-- 2361
AGM3 ---------C--AGC-G-GTG--------AC-----------A------------TG----...-TCAG- 2397
AG963 --G------A--GAG-C-AAA--GAG----T---A----A--C------------------...-C-T-- 2397
GRIVET.CON AGAGTCCTCAACACCTTCGAGGATCAACAACTGGTGGCTCAACTTCAAG...AGCTGCAGCTTGAGAATA 2299
AGM677 -------------------------------------------------...------------------ 2328
SYKES.CON AGAATCTTTGAGGCAATCTTTGGAAGCAGGACAGCAGCTTTGGAGGACAGTC.................. 2274
SYK ----------------------------------------------------.................. 2274

VERVET.CON AgCAccTGGCTATACAACAgtTgCCTGACCCTCCTaaTTCAtCTTAGgagcGCTTt?CAgTACaT?CAAT 2266
AGMTYO -A---T-----------------------------C-----G-------AA-----T--A---C-G---- 2431
AGM3 ----T-------------------------------G-------------------C--------A---- 2467
AG963 -------------------CC-T------------------------AG------GG--------C---- 2467
GRIVET.CON AGGACTTGGTGTTACAACATCTGCCTGACCCTCCTCATATTCATCAGGACAGCAGTGGGATACCTGCAGT 2369
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 2398
SYKES.CON .........TGCAGCAGCTTCAGATCTCTGATTAGACAGCTTACTATCACCTGGGGATTCATCAGCTATG 2335
SYK .........------------------------------------------------------------- 2335
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VERVET.CON ATGGGCTtGggGAACTCAAAaCCGcaGCACAAGAAgcActtctcgCT?TGGCAcGC?TTGCACAAAACGC 2334
AGMTYO -------C-CA-------------GC---------AT---C-AAA--C-----G--G------------- 2501
AGM3 --------------------G-----------------G--G-----T--------C------------- 2537
AG963 ---------------------------------------G-------G--------T------------- 2537
GRIVET.CON ATGGGCTCCAGCAACTCCAAGAGGCAGCAACAGGGCTTGCTCAAGCTCTGGCGAGGGCTGCGAGGGAAGC 2439
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 2468
SYKES.CON GGTTCAACGAGCTCAAAATCGCAGCAGCTTCGCTCGGAAGGGAAATACGCGATTGGGTGGCGGCTATTTG 2405
SYK ---------------------------------------------------------------------- 2405

VERVET.CON agGtcACCAgATATGGCTTGCTTGCAGATCCgCTTATAGG?acATCaTCAaCagTCCAAGAAGAGTgCGA 2403
AGMTYO -T--------------------------------------A-----G----------------------- 2571
AGM3 G--CT-----------------------------------GCA---------TC---------------- 2607
AG963 ---------A---------------------A--------C---------G---------------A--- 2607
GRIVET.CON CTGGGGCAGACTGGGTGCTATTGTCCGATCCGCTTATCGGGCAGTCATCAACAGTCCAAGAAGAGTGCGG 2509
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 2538
SYKES.CON GCAAGCAATATACGCCGCTACCAGACGAGTTGTCGAGGCCGTTGCAGCCTTGCCGCGGAGGCTTCGACAA 2475
SYK ---------------------------------------------------------------------- 2475

VERVET.CON CAAGGcCTTGAgGaAATCCTTAATTAG 2430
AGMTYO --------------------- 2592
AGM3 -----------A-G---------- 2631
AG963 -----G--------------------- 2634
GRIVET.CON CAAGGCCTTGAAAAAGTCCTGGGG 2533
AGM677 ------------------------ 2562
SYKES.CON GGCTTGGAGATCTACCTTAAC 2496
SYK --------------------- 2496


